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Аннотация. Представлены результаты исследований породного состава пчел морфометрическими и 
молекулярно-генетическими методами на двух выбранных участках. Установлено, что на участках пре-
обладают краинская, карпатская и среднерусская породы. На основе молекулярно-генетического анализа 
спейсерного участка COI-COII мтДНК 60 особей пчелы медоносной у 56 особей был выявлен аллель Q, ха-
рактерный для южных карпатской и краинской пород, а у 4 – аллель PQQ, характерный для среднерусской 
породы. 
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нтенсивная межпородная гибридизация 
пчел вследствие завоза маток других под-

видов приводит к снижению устойчивости 
Apies melifera L. к болезням и вредителям, а 
также ухудшению их зимостойкости [3].  

Чистопородность пчел определяют раз-
ными методами, в том числе основанными на 
анализе экстерьерных признаков отдельных 
особей. Однако самым эффективным способом 
является анализ с использованием молеку-
лярно-генетических маркеров. Один из таких 
маркеров – спейсерный участок COI-COII 
мтДНК пчел [2, 4].  

Целью исследований был анализ породного 
состава особей A. mellifera с использованием 
морфометрических и молекулярно-генетиче-
ских методов.  

Методика исследований. Сбор особей пчел 
проводился на пасеке и суходольном лугу 

окрестностей г. Добруша. Пасека включала 6 
ульев, из каждого улья были отобраны по 5 
особей Apis mellifera. На суходольном лугу было 
проанализировано 30 особей Apis mellifera. У 
особей анализировались: окраска тела; длина 
хоботка, мм; длина крыла, мм; ширина крыла, 
мм; кубитальный индекс на правом крыле. Для 
молекулярно-генетического анализа спейсер-
ного участка COI-COII мтДНК проводили выде-
ление ДНК из грудных мышц пчел упрощен-
ным CTAB-методом. Выделенная ДНК анализи-
ровалась методом ПЦР с использованием прай-
меров, маркирующих межгенный локус COI-
COII митохондриального генома [1, 3].  

Результаты исследований. В таблице 1 
представлены средние значения морфометри-
ческих параметров пчел, собранных на пасеке 
и на лугу. 
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Таблица 1 
Средние значения морфометрических показателей пчёл 

Место 
сбора 

Порода 
пчел 

Встреча-
емость 

Окраска 
Хоботок, 

мм 

Кубиталь-
ный ин-
декс, % 

Длина 
крыла, 

мм 

Ширина 
крыла, 

мм 
пасека 

Краинская 25 
Серебристо-

серая 
6,48±0,044 45,16±3,4 

9,26± 
0,018 

3,18± 
0,013 

Гибрид 5 Серая 6,52±0,008 47±0,44 9,3±0,01 3,19±0 
луг 

Краинская 15 
Серебристо-

серая 
6,49±0,01 44,3±0,723 

9,26± 
0,01 

3,18± 
0,009 

Карпат-
ская 

6 Светло-серая 6,54±0,007 45,6±0,516 
9,33± 
0,006 

3,2± 
0,009 

Средне-
русская 

9 Тёмно-серая 6,3±0,021 61,88±0,78 
9,35± 
0,01 

3,22± 
0,01 

 
Как видно из таблицы 1, для 25 проанализи-

рованных особей с пасеки морфометрические 
параметры укладывались в стандарты краин-
ской породы: серебристо-серая окраска тела, 
длина хоботка – 6,48±0,044 мм, кубитальный 
индекс – 45,16±3,4 мм, длина крыла – 
9,26±0,018 мм, ширина крыла – 3,18±0,013 мм. 
У 5 особей была выявлена серая окраска. 
Пчелы, отловленные на лугу относились к кра-
инской, карпатской и среднерусской породам. 

В результате молекулярно-генетического 
анализа у пчел, собранных на пасеке, был вы-
явлен 1 аллель локуса СОI-СОII мтДНК: аллель 
Q, характерный для южных пород, в том числе 
и краинской, а на суходольном лугу – два ал-
леля: аллель PQQ, характерный для среднерус-
ской породы, был обнаружен у 4 особей 
(13,33%); аллель Q – в 25 образцах (86,67%). На 
рисунках 1 и 2 представлены соответствующие 
фореграммы. 

 

 
Рис. 1. Электрофорез продуктов ПЦР локуса COI-COII мтДНК собранных на пасеке пчел:  

М-маркер молекулярных масс, 1-9 – элемент Q (фрагмент размером 350 п.н.) 
 

 
Рис. 2. Электрофорез продуктов ПЦР локуса COI-COII мтДНК у пчел, собранных на лугу:  

М-маркер молекулярных масс, 1,2,4,5,7 – элемент Q (фрагмент размером 350 п.н.);  
3,6,8,9 – элемент PQQ (фрагмент размером 600 п.н.) 
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В таблице 2 приведено сопоставление ре-
зультатов морфометрического и молекулярно-
генетического анализа для исследованных био-
топов. Как видно из таблицы, на пасеке и у осо-
бей, для которых были выявлены характерные 
для краинской породы морфометрические 
признаки, и у особей, для которых не все опре-
деленные показатели укладывались в стан-
дарты данной породы (гибриды), был выявлен 

только аллель Q. Среди пчел, отловленных на 
лугу, по морфометрическим признакам 9 осо-
бей относится к среднерусской породе, а по ге-
нетическому маркеру 5 особей идентифициро-
ваны, как представители южных пород. Лишь 
для 4 экземпляров обнаружено полное соответ-
ствие среднерусской породе по обоим показа-
телям. 

Таблица 2 
Сопоставление результатов морфометрического и молекулярно-генетического анализа пчел, 

отобранных на пасеке и лугу 
Место сбора Порода по морфометрическим признакам Аллель PQQ Аллель Q 

пасека Краинская - 25 

Гибрид - 5 

луг краинская - 15 

карпатская - 6 

средне-русская 4 5 

 
У 21 особи, отнесенных по морфометриче-

ским признакам к карпатской и краинской по-
родам был выявлен аллель Q.  

Таким образом, на основе комплекса цвето-
вых и морфометрических параметров установ-
лено, что на исследованных участках преобла-
дают краинская, карпатская и среднерусская 
породы. Сопоставление результатов обоих ана-
лизов указывает на процесс метисации средне-
русской и южных пород в популяциях медонос-
ной пчелы на исследованном участке. 
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ANALYSIS OF THE BREED COMPOSITION OF BEES IN THE VICINITY  

OF DOBRUSH BY MORPHOMETRIC AND MOLECULAR GENETIC METHODS 
 
Abstract. The results of studies of the breed composition of bees by morphometric and molecular genetic meth-

ods at two selected sites are presented. It was found that Ukrainian, Carpathian and Central Russian breeds pre-
dominate in the sites. On the basis of molecular genetic analysis of the COI-COII mtDNA spacer site of 60 honeybee 
individuals, the Q allele characteristic of the southern Carpathian and Krajin breeds was identified in 56 individu-
als, and the PQQ allele characteristic of the Central Russian breed in 4 individuals. 
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